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EMENTA
NÍVEIS DE ANÁLISE DO GENOMA: MEIÓTICO, CITOGENÉTICO, FÍSICO E SEQÜENCIAMENTO COMPLETO. TÉCNICAS EM NÍVEL DE PROTEÍNAS: ISOENZIMAS E  
PROTEÍNAS DE RESERVA. TÉCNICAS EM NÍVEL DE DNA: RESTRIÇÃO, AMPLIFICAÇÃO E CONFORMAÇÃO DA MOLÉCULA E SEQÜÊNCIA DE NUCLEOTÍDEOS. 
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DAS ANÁLISES GENÉTICAS DE DADOS MOLECULARES: ESTUDOS DE CASO.
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OBJETIVOS DA DISCIPLINA
1) COMPREENDER AS BASES OPERACIONAIS DAS DIFERENTES TÉCNICAS DE BIOLOGIA MOLECULAR QUE PERMITEM DESENVOLVER 

MARCADORES GENÉTICOS.
DISCUTIR OS DIFERENTES NÍVEIS DE MAPEAMENTO DO GENOMA, EM TERMOS GENÉTICOS E EVOLUTIVOS.
DISCUTIR ESTRATÉGIAS DE ANÁLISES DE DADOS MOLECULARES E DEMONSTRAR O USO DE PROGRAMAS COMPUTACIONAIS ESPECÍFICOS PARA 

CADA SITUAÇÃO PROPOSTA.

CONTEÚDO PROGRAMÁTICO

UNIDADES E ASSUNTOS  Nº DE 
HORAS-
AULAS

1. Técnicas para obtenção de Marcadores Genéticos Moleculares
• Histórico, definição e tipologia de marcadores genéticos.
• Marcadores bioquímicos: isoenzimas, proteínas de reserva e outros.
• Marcadores obtidos por restrição enzimática de DNA: RFLP.
• Marcadores baseados na amplificação (PCR) de DNA: RAPD e AFLP.
• Clonagem, seqüenciamento e desenho de primers.
• Marcadores baseados na conformação da molécula de DNA, em número de seqüências repetitivas 

do genoma: SSR, VNTR e SSCP.
• Marcadores  baseados  em polimorfismos  de  mutações  de  ponto  (SNP),  inserções  e  deleções 

(indels), ITS, cloroplastomas e DNA mitocondrial.
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2. Níveis de análises genética e evolutiva do genoma
• Histórico do mapeamento do genoma e mecanismos geradores e modificadores de polimorfismos 

genéticos.
• Mapeamento Genético Meiótico Clássico.
• Mapeamento Físico de baixa resolução: citogenético e de restrição.
• Mapeamento Físico de alta resolução: EST e Seqüenciamento do DNA.
• Mapeamento de polimorfismos nas populações: desequilíbrio de ligação e diversidade genética.
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3. Construção  de  mapas  genéticos  com base  em dados  moleculares  com auxílio  de  programas 
computacionais
• Segregação gênica em diferentes tipos de populações (F1, F3 e duplo haplóides).
• Análise de ligação gênica, cálculo das distâncias genéticas e determinação da ordem dos genes 

nos cromossomos.
• Demonstração de programas computacionais: GQMol, MapMaker.exp e JoinMap.
• Efeito do tamanho da população nas estimativas de distância genética e na ordem dos locos.
• Detecção de similaridades e predição de funções gênicas.
• Organização cromossômica de genes, blocos gênicos e sintenia.
• Mapeamento localizado de genes (BSA, NIL).
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4. Mapeamento de locos relacionados com características quantitativas (QTL).
• Conceito e bases estatísticas de QTL.
• Detecção de QTL por marcas individuais.
• Mapeamento por intervalo simples, composto e múltiplo.
• Seleção assistida por marcadores.
• Demonstração de programas computacionais: MapMaker.QTL e GQMol.

Conclusão: perspectivas e aplicações do mapeamento genético.
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MÉTODO E AVALIAÇÃO

MÉTODO

SERÃO UTILIZADAS ESTRATÉGIAS DE ENSINO DIVERSIFICADAS: AULAS EXPOSITIVAS, ESTUDOS DE CASO, EXPERIMENTO LABORATORIAL, VISITAS 
AO CAMPO, PESQUISAS BIBLIOGRÁFICAS, BUSCAS NA INTERNET E SEMINÁRIOS

AVALIAÇÃO

OBSERVAÇÕES SOBRE O INTERESSE PELAS AULAS, A PARTICIPAÇÃO NAS DISCUSSÕES, A PROPOSIÇÃO DE QUESTÕES SOBRE OS TEMAS DA 
DISCIPLINA, O DESEMPENHO NAS AVALIAÇÕES ESCRITAS SOBRE OS CONCEITOS BÁSICOS E A REVISÃO BIBLIOGRÁFICA SOBRE OS TEMAS QUE 
TÊM INTERFACE COM A DISSERTAÇÃO OU TESE DE CADA ALUNO.
NA 1ª PROVA SERÁ ABORDADA A UNIDADE 1, NA 2ª PROVA AS UNIDADES DE 2 E 3 E NA 3ª PROVA A UNIDADE 4.

      

                                                                       ___________________________________
                                                                                   Coordenador do Programa


	           COORDENADORIA DO PROGRAMA DE
	             PÓS-GRADUAÇÃO EM  FITOTECNIA
	1) Compreender as bases operacionais das diferentes técnicas de biologia molecular que permitem desenvolver marcadores genéticos.
	Discutir os diferentes níveis de mapeamento do genoma, em termos genéticos e evolutivos.
	Discutir estratégias de análises de dados moleculares e demonstrar o uso de programas computacionais específicos para cada situação proposta.
	Na 1ª prova serÁ abordada a unidade 1, na 2ª prova as unidades de 2 E 3 E NA 3ª PROVA A UNIDADE 4.

