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15 TEORICAS | 3 PRATICAS 1 CREDITOS

NUMERO DE CREDITOS 3 SEMESTRE 2°

PRE-REQUISITOS PRE OU CO-REQUISITOS

EMENTA

NiVEIS DE ANALISE DO GENOMA: MEIOTICO, CITOGENETICO, FiSICO E SEQUENCIAMENTO COMPLETO. TECNICAS EM NIVEL DE PROTEINAS: ISOENZIMAS E
PROTEINAS DE RESERVA. TECNICAS EM NiVEL DE DNA: RESTRICAO, AMPLIFICACAO E CONFORMACAO DA MOLECULA E SEQUENCIA DE NUCLEOTIDEOS.
ANALISES GENETICAS: SEGREGACAO, LIGACAO, DESEQUILIBRIO DE LIGACAO, ANALISES EVOLUTIVAS: VARIABILIDADE, DIFERENCIACAO, DISPERSAO E
AGRUPAMENTO, FILOGENIA, MAPEAMENTO SINTENICO E EVOLUCAO DOS GENOMAS. RECURSOS COMPUTACIONAIS PARA ANALISE DE DADOS. APLICACOES
DAS ANALISES GENETICAS DE DADOS MOLECULARES: ESTUDOS DE CASO.

CURSOS PARA OS QUAIS E MINISTRADA

1. |DOUTORADO FITOTECNIA OP |3.

MESTRADO FITOTECNIA OP |4.

(OB) =OBRIGATORIA (OP) = OPTATIVA
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OBJETIVOS DA DISCIPLINA

1) COMPREENDER AS BASES OPERACIONAIS DAS DIFERENTES TECNICAS DE BIOLOGIA MOLECULAR QUE PERMITEM DESENVOLVER
MARCADORES GENETICOS.

DISCUTIR 0S DIFERENTES NiVEIS DE MAPEAMENTO DO GENOMA, EM TERMOS GENETICOS E EVOLUTIVOS.

DISCUTIR ESTRATEGIAS DE ANALISES DE DADOS MOLECULARES E DEMONSTRAR O USO DE PROGRAMAS COMPUTACIONAIS ESPECIFICOS PARA
CADA SITUAGCAO PROPOSTA.

CONTEUDO PROGRAMATICO

N° DE
UNIDADES E ASSUNTOS HORAS-

AULAS

1. Técnicas para obtencio de Marcadores Genéticos Moleculares
*  Historico, defini¢do e tipologia de marcadores genéticos.
*  Marcadores bioquimicos: isoenzimas, proteinas de reserva e outros.
*  Marcadores obtidos por restricdo enzimatica de DNA: RFLP.
*  Marcadores baseados na amplificacdo (PCR) de DNA: RAPD e AFLP.
*  Clonagem, seqiienciamento e desenho de primers.

*  Marcadores baseados na conformagdo da molécula de DNA, em numero de seqiiéncias repetitivas 20
do genoma: SSR, VNTR e SSCP.

e Marcadores baseados em polimorfismos de mutacdes de ponto (SNP), inser¢des e delecdes
(indels), ITS, cloroplastomas ¢ DNA mitocondrial.

2. Niveis de analises genética e evolutiva do genoma

*  Historico do mapeamento do genoma e mecanismos geradores e modificadores de polimorfismos
genéticos.

*  Mapeamento Genético Meiotico Classico. 10

*  Mapeamento Fisico de baixa resolugéo: citogenético e de restri¢do.
*  Mapeamento Fisico de alta resolucdo: EST e Seqiienciamento do DNA.
*  Mapeamento de polimorfismos nas populagdes: desequilibrio de ligacdo e diversidade genética.

3. Construcio de mapas genéticos com base em dados moleculares com auxilio de programas
computacionais
*  Segregagdo génica em diferentes tipos de populacdes (F1, F5 e duplo haploides).
* Analise de ligacdo génica, calculo das distancias genéticas e determinagdo da ordem dos genes

Nnos Cromossomos.

*  Demonstragdo de programas computacionais: GQMol, MapMaker.exp e JoinMap.
»  Efeito do tamanho da populagéo nas estimativas de distancia genética e na ordem dos locos. 10
*  Deteccdo de similaridades e predicao de fungdes génicas.
e Organizagdo cromossOmica de genes, blocos génicos e sintenia.
*  Mapeamento localizado de genes (BSA, NIL).




4. Mapeamento de locos relacionados com caracteristicas quantitativas (QTL).

e Conceito ¢ bases estatisticas de QTL.

e Deteccdo de QTL por marcas individuais.

*  Mapeamento por intervalo simples, composto e multiplo.

e Selegdo assistida por marcadores.

*  Demonstracao de programas computacionais: MapMaker.QTL e GQMol.
Conclusio: perspectivas e aplicagdes do mapeamento genético.

20
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PERIODICOS DIVERSOS: seriio selecionados artigos cientificos para ilustrar as aplicagdes dos diferentes conceitos
discutidos na disciplina.




METODO E AVALIACAO

METODO

SERAO UTILIZADAS ESTRATEGIAS DE ENSINO DIVERSIFICADAS: AULAS EXPOSITIVAS, ESTUDOS DE CASO, EXPERIMENTO LABORATORIAL, VISITAS
AO CAMPO, PESQUISAS BIBLIOGRAFICAS, BUSCAS NA INTERNET E SEMINARIOS

AVALIAGAO

OBSERVACC)ES SOBRE O INTERESSE PELAS AULAS, A PARTICIPACAO NAS DISCUSSOES, A PROPOSICAO DE QUESTOES SOBRE OS TEMAS DA
DISCIPLINA, O DESEMPENHO NAS AVALIACOES ESCRITAS SOBRE OS CONCEITOS BASICOS E A REVISAO BIBLIOGRAFICA SOBRE OS TEMAS QUE

TEM INTERFACE COM A DISSERTACAO OU TESE DE CADA ALUNO.
NA 12 PROVA SERA ABORDADA A UNIDADE 1, NA 22 PROVA AS UNIDADES DE 2 E 3 E NA 3: PROVA A UNIDADE 4.

Coordenador do Programa
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